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RESUMEN

La fardela blanca (Puffinus creatopus) es un ave marina endémica de Chile
perteneciente al grupo de los procellariformes. ComuUnmente se le atribuye a
este grupo de aves un alto grado de filopatria a sus lugares de nacimiento. Se
distribuye a lo largo de un amplio rango lafitudinal: desde sus zonas de
anidacion en islas del pacifico oriental, hasta costa afuera de Canadad, Estados
Unidos y México durante su periodo no reproductivo. Sin embargo, su drea
reproductiva estd restringida sélo a tres islas de Chile: Isla Mocha (38°-20'S, 73°-
55'W), ubicada a 35 Km. de la plataforma continental, y las islas Santa Clara y
Robinson Crusoe pertenecientes al Archipiélago de Juan Ferndndez (33°-35'S,
78°-55'W), ubicado a 650 Km. del continente. La Unidn Internacional para la
Conservacion de la Naturaleza (UICN) clasifica a P. creatopus como
“vulnerable”, y el Comité sobre el Estado de la Vida Silvestre Amenazada en
Canadd la incluyd en su lista de especies “amenazadas”. Especificamente en
Chile, la especie se encuentra catalogada por CONAF en estado de
conservacion ‘“vulnerable”. En este trabajo presentamos estimaciones de
variabilidad genética intra e interpoblacional para las dos poblaciones de
fardela blanca nidificantes en el Parque Nacional Archipiélago de Juan
Ferndndez y en la Reserva Nacional Isla Mocha. Se muestrearon un total de 105
Individuos de 7 colonias en 3 localidades diferentes: Reserva Nacional Isla
Mocha vy las islas Santa Clara y Robinson Crusoe correspondientes al Parque
Nacional Archipiélago de Juan Ferndndez. Se obtuvo un alineamiento de 347
pares de bases (pb) del gen cyt-b de 91 secuencias provenientes de las 3
localidades. Se encontraron un total de 22 haplotipos: 16 de Isla Mocha, 4 de
Robinson Crusoe y 2 de Santa Clara. Se construyd una red de haplotipos ya que
comunmente estas redes representan de mejor manera que un arbol bifurcado
el complejo proceso mutacional de historias evolutivas someras. Se calculd el

nivel de estructuracion entre las tres islas, mediante la estimacion de los valores
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de Fst y sus respectivos indices de significacion. Como una cuantificacion del
efecto de la neutralidad e indicadores para la deteccion de expansion
poblacional se calculd el valor de Fs de Fu. Con el fin de estudiar las
caracteristicas demogrdficas de las poblaciones de P.creatopus, se calcularon
para cada isla los valores de 1 (diversidad nucleotidica), h (nUmero de
haplotipos), Ha (diversidad haplotipica) y s (nUmero de sitios segregantes). Los
resultados de nuestro estudio son pioneros en hacer una evaluacidon de
tamanos efectivos poblacionales histdricos para este grupo de aves y no
sugieren evidencia a favor de la hipdtesis de alta estructuracion en ambos
sistemas insulares debido a filopatria, sino que indican un considerable grado

de homogeneidad entre toda el drea de estudio.
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