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RESUMEN

En la actualidad existe debate acerca de los pe@lutivos y biogeograficos (i.e. origen,
procesos de dispersion y posterior radiacion) qae éstructurado los patrones actuales de
distribucion y biodiversidad de los Sigmodontinas Sudamérica. Dado a lo fragmentado del
registro fésil de este taxdn, estudios filogenétise convierten en una herramienta invaluable que
nos arroja pistas para tratar de reconstruir ltotigsbiogeogréafica de los Sigmodontinae. A pesar
del debate existente sobre el origen y diversifitade los Sigmodontinos, la mayoria de los
autores esta de acuerdo en que la evolucion pmstiiesta subfamilia fue llevada a cabo en la
zona norte de la cordillera de los Andes y en quetu Orizomyini es basal respecto a otras tribus
dentro de la subfamilia. Dado que la tribu Orizamyepresenta el origen de los Sigmodontinae, el
estudio de esta tribu 0 de géneros perteneciergsgacontribuye al entendimiento de los procesos
evolutivos que han conformado los patrones actuaesdistribucion y biodiversidad de

Sigmodontinae en Sudameérica.

En este estudio se aplico una aproximacion Bayasian MCMC para evaluar el origen
biogeografico y patrones de distribucion de losnfidontinae en Sudameérica, usando el taxon
Oligoryzomys como modelo de estudi®ara llevar a cabo nuestro estudio, se evaluéckrtera
filogenética del géner®ligoryzomys, utilizando secuencias del gen mitocondrial ciom b,
obtenidos desde GenBank. Luego evaluamos la ewoludel caracter “rango geografico de
distribucion” utilizando el Método Comparativo Fienético moderno sobre las filogenias
obtenidas mediante la aproximacién Bayesiana coMBCEN base a estos analisis, y basandonos
en la informacién de la historia biogeografica aedh disponible en la literatura, se evaluaron las

siguientes hipodtesis: 1) El antecesor del gém@rgoryzomys tuvo una amplia distribucién en la



zona norte de Sudameérica (zona norte de los Ande®igzonas occidental) y desde estas zonas
comenzaron a colonizar latitudes mas altas y 2)oDgde el principal area de origen y
diversificacion de los Sigmodontinae en Sudameérgcéa Cordillera de los Andes, se espera que el
antecesor del génei@ligoryzomys se encuentre distribuido a gran altitud (biomagpédeamo o

puna), y desde esta altura comenzaron a colorozeaszmas bajas de la Cordillera de los Andes.

Nuestros resultados localizan el &rea ancestrdistigbucion del géner@®ligoryzomys entre
los 13° Sy los 29° S, y entre los 69° O y los @B°Ademas nuestros resultados indican que la
altura méas probable para el origen de este taxdam zsna restringida entre los 0 y los 2336 m de
altura. Por lo que, nuestros resultados no sustemiastras hipotesis de trabajo, ni las hipétesis
planteadas para el origen del grupo que son actmédmaceptadas por la comunidad cientifica,
poniendo de manifiesto la necesidad de reevalypetédsis clasicamente aceptadas para este y otros

taxa.



