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I. RESUMEN 

 ANÁLISIS DE LAS FRECUENCIAS DE ALGUNOS ALELOS MUTA NTES DE LA 

CAPA EN GATOS DE LA CIUDAD DE VALDIVIA Y SU RELACIÓ N 

FILOGÉNETICA CON OTRAS POBLACIONES CHILENAS Y DEL M UNDO 

ANALYSIS OF THE GENE FREQUENCY OF MUTANT ALLELES OF  CATS 

FROM VALDIVIA (CHILE), AND ITS PHYLOGENETIC RELATIO NSHIP WITH 

CHILEAN AND WORLDWIDE CAT POPULATIONS 

Con el objetivo de describir y analizar las frecuencias génicas de la población de 

gatos de la Valdivia, Chile durante el mes de Diciembre de 2009 se realizó un 

muestreo aleatorio de 204 individuos de la población de gatos de esa ciudad. 

Cada ejemplar fue clasificado y fotografiado registrándose su sexo y la 

constitución genética de 7 loci expresados fenotípicamente en la capa del gato. El 

análisis de las  frecuencias génicas determinó que la población de gatos de 

Valdivia no se encuentra en Equilibrio de Hardy-Weinberg para los loci del 

manchado y del color naranja (p<0,05). A partir de  la distancia genética de Nei de 

la población de gatos de Valdivia se mostró que la población de gatos de Valdivia 

tiene una menor distancia genética con las poblaciones chilenas de gatos de 

Iquique 0,287870, Chiloé 0,298388 y Valparaíso 0,303039 y con la ciudad de San 

José de Costa Rica 0,306727, en cambio de tiene una mayor distancia genética 

con las poblaciones de gatos de las ciudades europeas de 

Paris(Francia)0,427049, Valencia (España) 0,434164, Bar (Ucrania) 0,434465 y 

Londres (Reinos Unidos) con 0,437640. 

Además, se construyó un árbol filogenético con el método de Neighbor Joining y 

muestreo bootstrapping de las distancias genéticas, el cual mostró que la 

población de gatos de Valdivia se encuentra en un clado común con la mayoría de 

las poblaciones de gatos del país, y con poblaciones de origen hispano, pese a la 

abundante migración alemana que recibió esa zona del país durante el siglo XIX. 

Palabras clave: alelos mutantes, frecuencia génica,  distancia genética .


